
enamikul juhtudel vaid väikese osa
tunnuse oodatavast pärilikkusest. Pilt-
likult sõnastatuna, lähisugulaste sar-
nasustest on selge, et pärilikkus män-
gib rolli, aga tunnust määravaid üksi-
kuid geenierinevusi kätte ei ole saadud.

Sellele „puuduva pärilikkuse prob-
leemileˮ on välja pakutud kaks lihtsa-
mat selgitust. Esiteks võibki keerulist
tunnust (näiteks pikkust) mõjutada
väga suur hulk erinevaid genoomipiir-
kondi, mille igaühe individuaalne
panus on sealjuures väike. Teine põh-
jus võib peituda suure mõjuga, aga
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harva esinevates geneetilistes erine-
vustes, mis on siiamaani üldjuhul teh-
noloogilistel põhjustel mõõtmata jää-
nud. Mõlemal juhul peaks kasu olema
suurema arvu inimeste täpsemast sek-
veneerimisest, seega on tehnoloogia
arengut arvesse võttes lähitulevikus
oodata uusi tulemusi nende kahe
hüpoteesi paikapidavusest.

Tähtedest sõnadeni
Omaette probleemiks leitud seoste tõl-
gendamisel on tõsiasi, et lähestikku
paiknevad geneetilised erinevused

kanduvad üldjuhul ka koos edasi järg-
misele põlvkonnale. Praktikas väljen-
dub see sisuliselt selles, et uuritav
tunnus on tihtipeale seotud 10 kuni

Enamik kolmest miljardist
nukleotiidist on meil kõigil
ühine, kahte inimest eristab
keskmiselt paar miljonit
genoomierinevust.


